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>HERRAMIENTA

centro de Investigacion
del Cancer (CIC-1IBMCC)

Informatica para controlar los genes

Una investigadora del Centro del Cancer desarrolla una aplicacién que
analiza la funcién de los genes / El programa es gratis para cientificos
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1 Centro de Investigacion

del Cancer (CIC) de Sala-

manca ha desarrollado

una herramienta informa-

tica que permite comprobar qué

funciones tiene un conjunto de ge-

nes. Esta aplicacion informatica ya

esta disponible en internet y facili-

ta el trabajo de los investigadores,

desde los que se dedican a la Bio-

logia basica hasta los que estudian

los tumores. Celia Fontanillo, in-

vestigadora del Grupo de Bioinfor-

matica, ha desarrollado la herra-
mienta.

«Me dedico sobre todo a la Ge-

nomica funcional, es decir, a inten-

tar identificar las funciones que
son mas importantes en los genes
desregulados en algun proceso de-
terminadon, explica la cientifica
zamorana. «No estamos investi-
gando ningun tipo de enfermedad,
sino creando aplicaciones infor-
maticas para que otras personas
puedan usarlas en sus estudios»,
aclara.

Por ejemplo, «en una investiga-
cion sobre cancer, se podria ver
qué genes estan desregulados y
una vez que los tienes obtener las
funciones que estan presentes en
dichos genes». El objetivo de la
nueva aplicacion informatica es

que esta informacion se pueda
obtener de una forma automati-
ca, para que sea fécil de leer y se
puedan identificar con sencillez
los procesos mas importantes.
Para comprobar su efectividad,
han esta herramienta «a diferen-
tes tipos de datos ya publicados
sobre varios tipos de cancer», se-
nala.

Aunque ya existen herramientas
que estudian las funciones de los
genes, el universo que abarcan las
investigaciones es muy grande.
«Hay que buscar todas las posibles
combinaciones de funciones que
estén asociadas con los genes que

Celia Fontanillo, responsable del desarrollo de la aplicacién. / DICYT

se estan estudiando y esto supone
tener listas de funciones muy gran-
des. Para una persona que esté es-
tudiando una enfermedad resulta
muy complicado, porque tiene una

lista de genes y una lista de funcio-
nes y es incapaz de extraer un co-
nocimiento de toda esa cantidad
de informacién», comenta la inves-
tigadora. / DICYT



