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Cientificos delaUsal avanzanenla
informacion de la secuencia del ADN

El hallazgo del Instituto
de Biologia Funcional y
Gendmica hasido
publicado recientemente
en la revista cientifica
Genome Research

:: REDACCION / WORD

SALAMANCA. Cientificos dela
Universidad de Salamanca han des-
velado un nuevo nivel de informa-
cién en la secuencia del ADN que
abre nuevas lineas de investigacion
para la manipulacion de secuencias
genéticas entre organismos de dis-
tintas especies.

La investigacion ha sido llevada
a cabo por uno de los grupos del Ins-
tituto de Biologia Funcional y Ge-
némica (IBFG) de la Universidad de
Salamanca, dirigido por Francisco
Antequera, explicaron ayer fuentes
de la institucion académica a través
de un comunicado.

El hallazgo, que se realizé en co-
laboracién con el catedrdtico en Len-
guajes y Sistemas Informaticos de
la USAL, Luis Quintales, ha sido pu-
blicado recientemente en la revis-
ta cientifica Genome Research.

El equipo de Antequera ha con-
firmado que, junto con los distin-
tos niveles de informacién conoci-
dos del ADN que articulan la orga-
nizacién y funcionamiento de los
distintos organismos, la propia mo-
lécula posee un nivel de informa-
cién adicional, desconocido hasta
ahora, para determinar el propio em-
paquetamiento de toda esa cadena
de informacion en los nucleosomas.

Ha servido para constatar que la
carga genética de un organismo y
su correcta expresion en el indivi-
duo también estd imprescindible-
mente unida al orden en que los nu-
cleosomas estén dispuestos en el in-
terior de la célula.

Abre nuevas lineas de
investigacion parala
manipulacion de
secuencias genéticas

Sobre las particularidades de este
orden programado, Quintales ha sos-
tenido como «a través de la elabo-
racion de mapas genomicos se ha
observado que los nucleosomas de
una especie siempre se sitian en la
misma posicion dentro del geno-
mapy.

Este nivel de informacion del ge-

Dos investigadores comprueban datos en uno de los aparatos

noma, desconocido hasta ahora, es
sorprendente no solo porque de-
termina la posicion nucleosomal,
sino porque ésta es especifica y ex-
clusiva de cada especie.

Informacion del genoma

Y asi, mediante diferentes observa-
ciones, el grupo de investigacién ha
identificado este nuevo nivel de in-
formacién del genoma.

Tras el hallazgo, los cientificos se
plantearon la remasterizacion o mo-
dificacion del patrén de distribucion
de nucleosomas especifico para cada
organismo, consistente en la reali-
zacion de pequefios cambios sobre
la secuencia del ADN respetando su
codificacién original.

m—
utilizados en la investigacion. :: worp

En este sentido, los investigado-
res han precisado que pueden ¢re-
masterizar una secuencia genomi-
ca de una especie para introducirla
en un organismo distinto y que, aun-
que siga produciendo sus proteinas
originales, se adapta a la estructura
tridimensional o nucleosomitica
que poseelacélulaenlaquesevaa
introduciry.

Este éxito es el que hallevadoa
los cientificos del IBFG a solicitar
una patente a nivel europeo para di-
sefar genomas sintéticos, confian-
do en que la remasterizacion de las
secuencias genomicas de distintas
levaduras pueda mejorar la produc-
tividad industrial y biotecnolégica,
concluyeron las mismas fuentes.



