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Estudian la expresion de genes para predecir
la agresividad de los tumores colorrectales

Investigadores del Centro
de Investigacién del
Cancer de Salamanca, han
realizado un andlisis
moleculary
bioinformatico

REDACCION / WORD

SALAMANCA. La tltima publicacion
presentada por el grupo de bioin-
formatica y genémica funcional
del Centro de Investigacion del
Céncer de Salamanca, dirigido por
Javier de las Rivas, del CSIC, ofre-
ce los resultados de un «solido
analisis molecular y bioinforma-
tico» para revelar mediante algo-
ritmos el perfil de expresion gé-
nica y su correlacién con diferen-
tes tipos de cancer colorrectal.
Segun la informacion aportada
por la USAL la expresion génica
es «el proceso que permite el mon-
taje de una molécula de proteina

e
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a partir de la informacién codifi-
cada en un gen». Esta relacion en-
tre genes y proteinas es «crucial»
en la investigacion y comprension
de multiples enfermedades, como

el cancer,

Asi, la investigacion se llevo a
cabo mediante el estudio de 1.273
tumores de cancer colorrectal, En
concreto, se integraron datos com-

pletos de las secuencias de ARN
y de supervivencia de los pacien-
tes. De esta manera, segn la Usal,
se pudo cotejar cudndo y donde
se activa o desactiva cada gen en
los tejidos analizados con datos
de la supervivencia de los pacien-
tes.

La investigacion permitio asig-
nar un factor de riesgo a cada uno
de los tumores de dicha serie gran-
de de tumores. Como el grupo di-
rigido por De las Rivas estd espe-
cializado en bioinformatica, apli-
co algoritmos y cdlculos compu-
tacionales para «identificar los ge-
nes marcadores de riesgo y asi cla-
sificarlos en cuatro subtipos,
atendiendo a su biologia molecu-
lar».De modo que «si los genes
identificados estan altamente ex-
presados en el tumor de un pa-
ciente, van a marcar un mal pro-
nadstico».

En este sentido, mediante esta
investigacion se demostré que «la

pérdida del gen ‘*CDKN1A’ y su co-
rrespondiente proteina ‘p21’, esta
asociada con tumores de colon
mas agresivo por tener peor su-
pervivencia general a los cinco
anos, y que suelen ser diagnosti-
cados en etapas avanzadas”. “El
hecho de que la proteina ‘p21’ tra-
baje en coordinacion con ‘p53’
como un mediador principal en
la detencion del ciclo celular hace
mas relevante nuestro descubri-
miento en cdncer de colon, pues
explica mejor las vias molecula-
res por las cuales este tipo de tu-
mores pueden progresar y ganar
en agresividad», senal6 De las Ri-
vas a Comunicacion Usal.

Por otro lado, la investigacion
es el resultado de la colaboracion
estrecha durante tres anos del gru-
po dirigido por el doctor Javier de
las Rivas y por el dirigido por la
doctora Regine Scheider-Stock,
del Hospital Universitario de Er-
langen, en Alemania. La colabo-
racion dio lugar a estancias entre
los laboratorios y parte del traba-
jo se vio reflejado en la tesis doc-
toral defendida a finales de 2019
por Santiago Bueno-Fortes, quien
desarrolld su formacion predoc-
toral en el Centro de Investigacion
del Cancer.



